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Resumo:

Este trabalho tem como objetivo analisar as possivels interacbes génicas da sucralose no organismo
humano, esta avaliacdo foi feita através da plataforma on-line Way2Drug que permite relacionar o
composto em analise com diversos genes humanos. O estudo computacional demonstra que a sucralose
tem probabilidade de aumentar a expressdo das proteinas MFAP4 e MAPKS8 (proteinas envolvidas na
adesdo celular) e probabilidade de estimular a proteina envolvida no reparo da fita de DNA (APTX).
Além disso, a plataforma pontua a probabilidade de reducdo na expresséo das proteinas TCF12 (fator
regulador de transcricéo da diferenca neural), KDELCI (proteina funcional do Reticulo Endoplasmatico),
PGM2 (proteina envolvida nas rotas metabdlicas da glicose) e EID1 (proteina envolvida na replicacdo
celular). A plataforma mostrou-se funcional na triagem de possiveis interaces génicas. O conhecimento
das probabilidades mais elevadas das interagdes génicas permite que 0s experimentos in vivo sgjam
melhor plangjados, com consegquente reducéo do uso de animais e solventes e direcionando agdes ja
pontuadas pela plataforma.
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ANALISE DAS POSSIVEIS INTERACOES GENICAS DA SUCRALOSE NO
ORGANISMO HUMANO UTILIZANDO MODELO INFORMATIZADO (IN SILICO)

1 INTRODUCAO

A sucralose € um aditivo muito utilizado na inddstria alimenticia e farmacéutica,
devido as suas caracteristicas fisico-quimicas e sensoriais!. Em virtude da constante
preocupacdo com a saude, visto que a sucralose tem um alto valor caldrico e propriedades
carcinogénicas, as industrias, de alimentos e farmacéutica, estdo a procura de novas férmulas
para melhorar os produtos existentes ou para introduzir novos produtos no mercado?. O
objetivo do presente trabalho foi analisar através de modelos computacionais as possiveis
interagdes génicas da sucralose no organismo humano.

2 METODOLOGIA

Neste estudo foi utilizada a plataforma on-line gratis Way2Drug que permite
relacionar o composto em andlise com diversos genes humanos. Este software € de uso livre e
pode ser acessado no endereco eletrOnico: http://www.way2drug.com. Seu funcionamento
estd baseado na comparacdo da molécula ou de fragmentos desta, com banco de dados de
moléculas similares estruturalmente. Esta € uma metodologia de triagem para avaliacdo de
compostos de interesse, quando 0os mesmos nao possuem dados cientificos disponiveis.

3 RESULTADOS e DISCUSSAO

O estudo computacional demonstra que a sucralose tem probabilidade de 90,7% e
90,9% de aumentar a expressdo das proteinas MFAP4 e MAPKS8 (proteinas envolvidas na
adesdo celular), respectivamente. A probabilidade de estimulacdo da expressdo da proteina
envolvida no reparo da fita de DNA (APTX) pode alcancar uma taxa de 89,6%.

Além disso, a plataforma pontua a probabilidade, préxima a 90%, de reducdo na
expressdo das proteinas TCF12 (fator regulador de transcricdo da diferenciacdo neuronal),
KDELCI (proteina funcional do Reticulo Endoplasmético), PGM2 (proteina envolvida nas
rotas metabdlicas da glicose) e EID1 (proteina envolvida na replicacdo celular).

4 CONSIDERA COES FINAIS

A plataforma in silico mostrou-se funcional na triagem de possiveis interacdes
génicas. Além disso, o conhecimento das probabilidades mais elevadas de interagdes génicas
permite que os experimentos in vivo sejam melhor planejados, com consequente reducdo do
uso de animais e solventes e direcionado as agdes ja pontuadas pela plataforma
computacional.
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